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AGENDA DE TRABAJO

Nombre del Evento: “1er Curso Internacional de Bioinformática aplicada a la Biología Molecular, Ensamblaje y Anotación de Genomas”.
Organizadores: Ing. Mayra Jaqueline Salazar Arias ; Blgo. Fabián Orlando Aguilar Mora.
Fecha: 01, 02, 07 y 08 de Diciembre.
Lugar: Auditorio de la Coordinación Zonal 9 INSPI-LIP 
Antecedentes:  
El Instituto Nacional de Investigación en Salud Pública Dr. Leopoldo Izquieta Pérez (INSPI-LIP) cuya misión es generar, transferir y difundir conocimientos científicos y tecnológicos en salud mediante la ejecución de investigaciones, desarrollo e innovación tecnológica y la gestión de laboratorios de referencia nacional que proveen servicios especializados en salud pública; con la finalidad de obtener evidencias que contribuyan al fortalecimiento de políticas públicas en salud, tiene como objetivos capacitar al personal de investigación para el adecuado desarrollo de su trabajo y la actualización de sus conocimientos e implementación de tecnologías que se encuentran a la vanguardia en la investigación a nivel internacional. 

De aquí la necesidad de implementar un curso con temas actualizados en biología molecular, herramientas bioinformáticas y tecnologías de secuenciación de ADN y análisis.
Objetivo General: 
Realizar el “Primer curso Internacional de Bioinformática Aplicada a la Biología Molecular, Ensamblaje y Anotación de Genomas” para análisis molecular en los proyectos de investigación que se desarrollan en la institución.
Objetivos Específicos:
· Entrenamiento en el uso de herramientas bioinformáticas para el análisis de secuencias.
· Aprender el manejo de buscadores avanzados para análisis de bases de datos. 

· Diseñar  cebadores.
· Conocer el funcionamiento de supercomputadoras para análisis genético.
· Aprender sobre las tecnologías de secuenciación actualizadas, ensamblaje de genomas mediante diferentes tipos de ensambladores y anotación de genomas.
Justificación:

Los proyectos de investigación que se realizan en la institución cuentan con áreas de Biología Molecular, para lo cual es indispensable el uso de tecnologías y herramientas bioinformáticas.
Cada uno de los investigadores en las áreas de biología molecular para el análisis respectivo de cada proyecto en desarrollo, requieren tener conocimientos sobre barcoding, generación, limpieza y ensamblaje de secuencias de ADN, búsquedas avanzadas en bases de datos y análisis de resultados.

La institución al contar con un secuenciador y personal apto para su desarrollo necesita conocer cuáles son las tecnologías de secuenciación, el uso de supercomputadoras para el ensamblaje y anotación de genomas.
Metodología:
El curso se llevará a cabo en dos fases:

Fase 1: Dictado por el PHD. Andrés Espíndola de la Universidad Estatal de Oklahoma - Estados Unidos, quien abarcará temas con mayor profundidad como: Bases sobre Linux/Unix, funcionamiento de supercomputadoras, tecnologías de secuenciación, Formatos de archivos - secuencias (FASTA/FASTQ), formatos de archivos - coordenadas (GFF/BED, SAM/BAM), ensamblaje de genomas, tipos de ensambladores y anotación de genomas. Los días asignados para estos temas son 01 y 02 de Diciembre de 2016 en el Auditorio de la coordinación zonal 9 INSPI-LIP de 13:00 – 17:00 vía Skype desde la Universidad Estatal de Oklahoma.
Fase 2: Dictado por el PHD. Francisco Flores de la Universidad Estatal de Oklahoma y actual Docente de la Universidad de las Fuerzas Armadas-ESPE. Los temas a tratar son: barcoding, generación de secuencias, limpieza y ensamblaje de secuencias, búsqueda en bases de datos, análisis de resultados y diseño de primers. Los días asignados son 07 de Diciembre de 2016 de 8:00 a 17:00 y 08 de Diciembre de 08:00 a 11:00 modalidad presencial en el Auditorio de la coordinación zonal 9 INSPI-LIP.

Grupo Objetivos: Personal que realice trabajos relacionados con biología molecular. (Ing. en Biotecnología, Médicos, Biólogos, Bioquímicos, y carreras afines).
Facilitadores: PHD. Andrés Espíndola; PHD. Francisco Flores.
Impacto: Una vez culminado el curso, los asistentes estarán en la capacidad de manejar herramientas bioinformáticas enfocadas en biología molecular y así aplicar estos conocimientos en el análisis de sus resultados respectivos.
Beneficiarios: Investigadores y personal técnico del INSPI-LIP (30 cupos).
Material de Trabajo: 
· Disponibilidad del auditorio de la coordinación zonal 9 para las fechas señaladas.

· Acceso a 2 conexiones de internet de alta velocidad.
· Proyector

· Pizarra de tiza líquida.

· Marcadores y borrador.

· Certificados de asistencia, certificados de organización y certificados de capacitadores.

· Block de notas para los asistentes.

· Gafetes.
· Coffe break.
PROGRAMA

Jueves 01 de Diciembre de 2016
	HORA
	ACTIVIDAD
	EXPOSITOR
	

	13:00 - 14:00
	Bases sobre Linux/Unix (Práctico)

Cómo funcionan las Supercomputadoras (Teórico)
	PHD. Andrès Espìndola
	

	14:00 – 14:50
	Tecnologías de Secuenciación (Teórico)
	
	

	14:50 – 15:10
	Receso
	

	15:10 -16:00
	Formatos de archivos - secuencias (FASTA/FASTQ)  (Práctico)
	PHD. Andrès Espìndola
	

	16:00 – 17:00
	Formatos de archivos - coordenadas (GFF/BED, SAM/BAM) (Práctico)
	
	


Viernes 02 de Diciembre de 2016
	HORA
	ACTIVIDAD
	EXPOSITOR

	13:00 - 14:00
	Ensamblaje de Genomas (Teórico)

Tipos de ensambladores (Teórico y práctico)
	PHD. Andrès Espìndola

	14:00 – 14:50
	
	

	14:50 – 15:10
	Receso

	15:10 -16:00
	Anotación de genomas (Teórico y práctico)
	PHD. Andrès Espìndola

	16:00 – 17:00
	
	


Miércoles 07 de Diciembre de 2016
	HORA
	ACTIVIDAD
	EXPOSITOR

	08:00- 10:30
	Barcoding

Generación de secuencias

Limpieza y ensamblaje de secuencias
	PHD. Francisco Flores

	10:30 – 10:50
	Receso

	10: 50 - 13:00
	Búsqueda en bases de datos


	PHD. Francisco Flores

	13:00 – 14:00
	Almuerzo

	14:00 – 17:00
	Ingreso de Secuencias al Gen banck

Análisis de resultados
	PHD. Francisco Flores


Jueves 08 de Diciembre de 2016

	HORA
	ACTIVIDAD
	EXPOSITOR

	08:00- 11:00
	Diseño de primers
	PHD. Francisco Flores

	11:00 – 12:00
	Entrega de certificados


Nùmero de horas: 20 horas
Evaluación y certificación: 
Se emitirán certificados para los asistentes, organizadores y capacitadores.
Requerimientos Adicionales para el Desarrollo de la capacitación:
· Capacidad: 30 personas en calidad de asistentes.

· Tipo de Convocatoria: abierta a funcionarios y servidores de las diferentes sedes.

· Perfil para postulantes: Personal que realice trabajos relacionados con biología molecular. (Ing. en Biotecnología, Médicos, Biólogos, Bioquímicos, y carreras afines).
· Idioma en que se desarrollarà la capacitaciòn: Español
· Aval: De la Universidad Estatal de Oklahoma y Universidad de las Fuerzas Armadas ESPE (por definirse).
· Requerimiento adicional indispensable: Computador personal.

· Costo: Gratuito

Contactos de Inscripción: 

Ing. Jaqueline Salazar : 
msalazar@inspi.gob.ec
Blgo. Fabian Aguilar:          faguilar@inspi.gob.ec
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